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Résumé :

Les rétrovirus endogènes (ERVs) sont issus de l’intégration ancienne de rétrovirus dans les cellules
germinales des hôtes, conduisant à leur transmission verticale au fil des générations. Ces éléments
peuvent  se  multiplier  et  former  des  familles  de  séquences  répétées  qui  occupent  une  part
significative des génomes et participent activement à leur structuration et à leur évolution. Alors que
dans la plupart des espèces les rétrovirus exogènes à l’origine des ERVs ont disparu, chez les petits
ruminants une famille d’ERVs coexiste encore avec ses homologues exogènes. Cette particularité en
fait  un  modèle  unique  pour  explorer  les  dynamiques  d’endogénéisation,  les  processus  de
duplication, et la coévolution hôte-virus. La première partie de cette thèse a permis de dresser un
inventaire exhaustif  des ERVs dans les génomes de référence de chèvre et de mouton, révélant
plusieurs vagues d’endogénéisation au cours des 40 derniers millions d’années. Deux familles se
distinguent par leur abondance dans le génome caprin. L’une d’elle présente des éléments intacts
proches de rétrovirus exogènes encore en circulation, suggérant des duplications récentes ou une
endogénéisation  toujours  en  cours  tandis  que  l’autre  est  composée  d’éléments  incomplets,
impliquant la présence de plusieurs mécanismes de duplication différents. La deuxième partie a
porté sur l’analyse du polymorphisme d’insertion des ERVs dans plus de 1000 génomes de petits
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ruminants. Les résultats montrent une forte variabilité avec des profils d’insertion spécifiques selon
l’espèce,  la  race  ou  la  localisation  géographique.  Ces  données  confirment  l’activité  récente  de
certaines familles d’ERVs. Enfin, la troisième partie s’est intéressée à la coexistence entre formes
endogènes et exogènes. La comparaison des rétrovirus endogènes et exogènes a permis de mieux
comprendre  leur  dynamiques  d’insertion  et  d’identifier  des  régions  discriminantes  entre  les
séquences endogènes et exogènes particulièrement proches, primordiales pour le diagnostic  des
infections.  Cette thèse fournit  ainsi  des  éléments permettant  de reconstituer  l’histoire évolutive
passée  et  actuelle  des  rétrovirus  endogènes  chez  les  petits  ruminants.  Ce  projet  apporte  des
connaissances  fondamentales  nouvelles  sur  les  dynamiques  évolutives  des  rétrovirus  et  leurs
implications dans la biologie des espèces d’élevage.
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